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Celoexomové sekvenovani

Cell3 ™ target exomové kity zajistuji vynikajici rovnomérnost pokryti,

minimalizuji oblasti s nizkym pokrytim a snizuji naklady na sekvenovani.

Vyhody

- Cell3 Target Nexome nabizi rozsitené pokryti
diagnosticky vyznamnych exonovych
i intronovych oblasti exomu.

- Cell3 Target exomové kity pokryvaiji az 99%
ClinVar variant.

- Jednoduchy pracovni postup - liga¢ni technologie.

- Kity umoznuji pouZziti Siroké skaly vzork(, véetné
cfDNA, genomové DNA i FFPE DNA.

- Kity jsou navrzeny tak, aby byly flexibilni
a umoznovaly pridat dalsi oblasti k pokryti cill
specifickych pro Vas projekt.

Sekvenovani celého exomu bylo v poslednim desetileti

Siroce prijato jako Ucinny zplsob screeningu genomu
na mutace spojené s onemocnénimi. Zamérenim
¢teni na kodujici oblasti, které obsahuji vice nez 80%
znamych variant zpUsobujicich onemocnénti,

se zvySuje pravdépodobnost identifikace mutaci.

Soucasné je sekvenovani (a analyza) zmésSena o0 99%
ve srovnani s celymi genomy, coz vyrazné snizuje
naklady na sekvenovani. Diky tomu je sekvenovani
celého exomu nakladové efektivnéjsi alternativou

k sekvenovani celého genomu, zejména v klinickych
aplikacich. V kazdém vybraném genu pokryvame
vSechny kédujici exony a splice site junctions

a intronické, regulacni a netranslatované oblasti,

o nichz je znamo, ze obsahuji kauzalni mutace.

- Jednoduchy pracovni postup - liga¢ni technologie.

- Diky pouziti molekularniho barkédovani (UMI)
a vynikajicimu vysoce uniformnimu pokryti Ize
presné volat mutace az na Uroven 0,1% VAF (a to
jiz od 1 ng vstupu ctDNA). Diky tomu Ize detekovat
nizkofrekvenéni mutace pro prenatalni nebo
rakovinovy vyzkum
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Cell3 Target exomové kity jsou navrzeny tak, aby
nabizely vynikajici pokryti diagnostick vyznamnych
oblasti dle databazi CCDS, ClinVar, GENCODE,
RefSeq a ACMG73 s vylepsenymi sondami
umoznujicimi detekci CNV v lokusech se znamymi
prestavbami na Urovni genl a exond.
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Katalogové éislo  Produkt Pocet testi
C3317EX Cell3 Targgt: Whole 16
exome enrichment
C3318EX Cell3 Targgt: Whole 96
exome enrichment
C3230NX Cell3 Target: Nexome 16
C3231NX Cell3 Target: Nexome 96
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